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PRIJIMACIE KONANIE NA DOKTORANDSKE STUDIUM NA
AKADEMICKY ROK 2024/2025

Fakulta prirodnych vied Univerzity sv. Cyrila a Metoda v Trnave vypisala prijimacie
konanie na doktorandské stadium v Studijnom programe

Molekularna biologia

v dennej a externej forme Studia. O prijatie na Stadium mo6zu Ziadat absolventi domadcich
alebo zahrani¢nych vysokych $kol, ak maju ukonéené magisterské alebo inZinierske
stadium.

Termin podania prihlasky je do 31. méaja 2024. Uchaddzacdi sa prihlasuju na vypisané témy.

K prihlaske uchadza¢ prilozi:

overeny vysokoskolsky diplom v totoZnom, alebo pribuznom odbore a programe,
vysvedcenie zo Statnej skusky,

struény Zivotopis spolu so stupisom publikovanych i nepublikovanych prac,
potvrdenie od lekara o zdravotnej sposobilosti,

doklad o absolvovanej praxi (nie je povinné),

ramcovy projekt k téme dizertacnej prace.

SANRCLIN

Prijimacie konanie ma charakter vyberového konania formou rozhovoru. Uchddzac
pocas prijimacieho konania prezentuje svoje motivy a predpoklady na stadium, projekt
k téme dizertacnej prace a aj znalosti cudzieho jazyka. Na prijimacom konani bude
zohladniovana ucdast uchadzaca na vedeckych konferencidch a jeho vysledky pocas
magisterského resp. inZinierskeho studia. Uchddzac o externt formu Stidia predlozi
potvrdenie o zamestnani v odbore.

Kontaktnd adresa: Fakulta prirodnych vied UCM v Trnave, Nam. J. Herdu 2, 917 01 Trnava
tel.: 033/55 65 321,033/55 65 318

e-mail: dekan.fpv@ucm.sk

doc. RNDr. Iveta Dirgova Luptakova, PhD.
dekanka FPV UCM v Trnave

+421 33 5565 321 www.ucm.sk
info.fpy@ucm.sk


mailto:dekan.fpv@ucm.sk

Univerzita sv. Cyrila a Metoda v Trnave
Fakulta prirodnych vied
Namestie Jozefa Herdu 2

917 01 Trnava

Témy dizertacnych prac v akademickom roku 2024/2025 pre Studijny
program:

Molekularna biolégia

Nazov témy: Objasnenie etioldgie a kauzalnych agensov pri vybranych virdézach rastlin
Skolitel: doc. Ing. Miroslav Glasa, DrSc.

Pracovisko: Oddelenie bioldgie, UBB FPV UCM v Trnave; Biomedicinske centrum SAV, Virologicky ustav,
Bratislava.

Forma studia: denna

Anotacia: Analyza viromu polnohospodarskych plodin ale aj divorasticich rastlin pomocou progresivnych
sekvenacnych technolégii odhalila komplexnost virusovych ochoreni. Tieto sti ¢asto sposobené pritomnostou
viacerych virusovych alebo subvirusovych agensov pdsobiacimi v individualnej rastline v komplikovanych
synergickych a antagonistickych interakcidch. Tieto vzdjomné vztahy st v mnohych pripadoch nedostatocne
zname, pritom vyznamne ovplyviuju celkovu etioldgiu, zavaznost a symptomatolégiu virusového ochorenia.
Kontrola virusovej infekcie je komplikovana rychlym vyvojom virusovych populacii formovanych castymi
mutdciami a rekombinaciami genému, obrovskou variabilitou virusov a individudlnymi zvlastnostami ich
patogenézy. Praca sa zameriava na identifikaciu jednotlivych virusov v komplexnych zmieSanych infekciach pri
vybranych vzorkdch polnohospodarskych plodin alebo divorasttcich rastlin pomocou masivneho paralelného
sekvenovania. Zhodnoti sa ich molekuldrna diverzita a mozné rozdiely v genomickych vlastnostiach a
optimalizuja sa Specifické ndstroje na ich detekciu (najma na baze RT-PCR). Nasledne sa na zaklade Specifickych
rozdielov v hostite[skom okruhu alebo sposobe vektormi-sprostredkovaného alebo vertikalneho prenosu
experimentalne ziskaju jednoagensové infekcie, ktorych biologické vlastnosti budti experimentalne sledované.
Ziskané vysledky prispeju k pochopeniu zloZitej etioldgie virusovych ochoreni rastlin a poskytnt poznatky
potrebné k ich efektivnemu manazmentu.

Néazov témy: Stadium pritomnosti génov a ich expresie spitych s potenciidlnou sexuilnou reprodukciou u
nefotosyntetizujuceho bid¢ikovca Euglena longa

Skolitel: prof. RNDr. Juraj Krajcovi¢, CSc.
Pracovisko: Oddelenie biolégie, UBB FPV UCM v Trnave

Forma studia: denna

Anotacia: Praca ma za ciel preskimat pritomnost Sirokej skaly tzv. meiotickych génov v genetickej vybave
nefotosyntetizujiiceho bi¢ikovca Euglena longa a ich expresiu za rdznych experimentdlnych podmienok a
porovnat ich s inymi ¢lenmi taxéonu Euglenozoa. Meidza, zakladny biologicky proces, ktory zohrava vyznamnu
tlohu pri vytvarani a udrziavani genetickej variability, no u euglenoidnych bic¢ikovcoch nebola sexudlna
reprodukcia pozorovand. Pilotné stadie u pribuznych euglenoidnych bi¢ikovcov vSak naznacuja pritomnost
génov s spojenych s pohlavnym rozmnoZovanim, a teda potencialnu schopnost sexudlnej reprodukcie aj u inych
euglenoidnych bi¢ikovcov. Napriek svojej ddleZitosti neboli meiotické gény a ich expresia doteraz u E. longa
podrobne studované.
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Cielom prace je:

e Poskytntt komplexny prehlad literatiry o fenoméne meidzy s dérazom na klt-cové gény zapojené do
tohto procesu a na evoldciu meidzy, a to ako tzv. esen-cidlnych, u ktorych nebola zatial zistena ina
funkcia ako len sexudlnom prenose (cca 10), ako aj takych, ktoré zohravaju vyznamnu funkciu v
pohlavnom repro-dukénom procese u uz studovanych organizmov, no je zname, Ze sa zapajaju aj do
inych metabolickych procesov v bunkach;

e Zostavit zoznam génov a ich produktov spojenych s pohlavnym rozmnozovanim u bic¢ikovca Euglena
longa;

e Vyuzif pokrocilé bioinformatické metddy na vyhladavanie tychto génov v gené-me, resp. nasledne aj v
transkriptome (PCR a qPCR), pripadne v protedme, ¢i metaboléme Euglena longa a porovnat vysledky
s hlavne blizko pribuznou Eugle-na gracilis;

e Vykonat fylogenetické analyzy meiotickych génov, ktoré sa nachddzaja v réz-nych eukaryotickych
mikroorganizmoch, prispievajic k hlbsiemu pochopeniu evolucnej historie a reprodukcie organizmov
za roznych experimentalnych podmienok.

Nazov témy: Alfa-amyldzové enzymové rodiny v databaze CAZy a ich skrob-viazuce domény

Skolitel: prof. Ing. Stefan Janecek, DrSc.
Pracovisko: Oddelenie bioldgie, UBB FPV UCM v Trnave

Forma studia: denna

Anotacia: Téma PhD-studia je zamerana na stddium amylolytickych enzymov a ich skrob-viazucich domén
bioinformatickymi, t.j. in silico pristupmi. Predmetom $tadia budti amylolytické enzymy z alfa-amylazovych
rodin, ktoré st na zaklade svojich primarnych struktir klasifikované v databaze CAZy (Carbohydrate-Active
enZymes; http://www.cazy.org/) do viacerych rodin glykozidovych hydrolaz (GH): (i) klan GH-H - rodiny
GH13, GH70 a GH77; (ii) klan GH-S — rodiny GH57 a GH119; a (iii) rodina GH126. Napr. hlavna alfa-amylazova
rodina GH13 - stuicast klanu GH-H a zaroven rozdelena do 47 podrodin — obsahuje viac ako 175 tisic sekvencii
proteinov, ktoré reprezentuji cca 30 réznych enzymovych Specificit (januar 2024). Skrob-viazuce domény boli
klasifikované do tzv. CBM rodin. Amylolytické enzymy z jednotlivych rodin sa navzajom liSia vo svojich
sekvenciach a Struktdrach, doménovom usporiadani svojich proteinovych molekul, ako aj katalytickych
masinéridch. Toto vSetko odraZa ich evoluénu histériu vo vztahu k enzymovej Specificite a taxondmii. Hlavnymi
cielmi prace bude prispiet k poznaniu unikatnych sekvencno-$truktarnych ¢ft zodpovednych za konkrétne
vlastnosti jednotlivych amylolytickych enzymov, najméa s ohladom na ich substratova preferenciu a produktovy
profil, ako aj k objasniovaniu ich evoltcie. Praca by mala tieZ umoznit definovanie novych enzymovych podrodin
a priradovanie enzymovej Specificity pre hypotetické proteiny ziskavané zo sekvenovania kompletnych
genémov. Dal$ie mozné vyuZitie ziskanych poznatkov je proteinovy dizajn amylolytickych enzymov. Dizertaéna
praca sa bude realizovat v Laboratoriu evoltcie proteinov (http://imb.savba.sk/~janecek/), ktoré patri k
poprednym svetovym pracoviskam zapojenych do stadia amylolytickych enzymov v najsirSom zmysle slova. K
programu PhD-stadia patri aj zapojenie do Sirokej medzindrodnej spoluprace s moznostou vycestovania na
kratkodobé aj dlhodobé staze v renomovanych zahranicnych laboratériach v Eurdpe aj zamori, kde je mozné
venovat sa vlastnej experimentalnej praci doktoranda zacielenej na potvrdenie hypotéz z bioinformatického
pristupu k stadiu amylolytickych enzymov vykondvaného v domacom laboratdriu.

Niézov témy: Klondlna diverzita a distribiicia faktorov virulencie u cholerovych a non-cholerovych vibrii
izolovanych z akvatickych biotopov Slovenska

Skolitel: doc. RNDr. Milan Seman, CSc.
Pracovisko: Oddelenie biolégie, UBB FPV UCM v Trnave
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Forma studia: denna

Anotacia: Vibria, baktérie patriace do rodu Vibrio, sa prirodzene vyskytuju vo vSetkych typoch vodného
prostredia na celom svete. Rod tvori viac ako 100 druhov, mnohé z nich st vyznamné patogény ryb a morskych
bezstavovcov (koraly), dvanast je deklarovanych ako humanne patogény. Dominantnym druhom je V. cholerae,
ktorého séroskupiny O1 a O139 sposobuju aktitne hnackové ochorenie — choleru. Ide o agresivnu intestinalnu
infekciu, ktorou sa celoplanetarne rocne nakazi niekolko miliénov Iudi a ktora v mnohych pripadoch konc¢i
fatalne. Aj dalsie druhy patogénnych vibrii (non-cholerové, séroskupina non-O1) m6zu u I'udi vyvolat hnackové
ochorenia, avsak nie tak zavazné ako tie cholerové.

Cielom prace bude charakterizovat subor archivnych kmetiov cholerovych a non-cholerovych vibrii,
izolovanych z geograficky diverznych lokalit Slovenska, aplikaciou molekuldrno-biologickych a konvencnych
metdd. Ich prezumptivny taxonomicky status bude konfirmovany PCR technikou determinovanim druhovo
Specifickych génov pre konkrétne taxony. Epidemicky potencial izolatov bude hodnoteny stanovenim hlavnych
faktorov virulencie (gény ctxAB, tcpA, toxR, ace, zot, hly, st), ako aj stanovenim antibiotického profilu a tvorby
biofilmu. Klonalny profil suboru, realizovany ribotypizaciou (rrn operén) a sekvencnou analyzou (MLST), bude
zamerany na determinovanie vnutrodruhovej variability a populacnej struktiry izoldtov v komparacii s ich
geografickym povodom. Fylogenetickd analyza prispeje k objasneniu poévodu izolatov a ich cirkulacie v
akvatickych biotopoch Slovenska, ako aj identifikacii potencialnych zdrojov nakazy.

Nazov témy: Reguldcia prijmu a tolerancie toxickyvch kovov v pletivich vybranych polnohos-podarskych

plodin
Skolitel: prof. Mgr. Ildiké Matusikova, PhD.
Pracovisko: Oddelenie environmentélnych vied, UCHEV FPV UCM v Trnave Forma $tadia: denna

Anotacia: Dizertacna praca sa zameriava na pochopenie molekularnych mechanizmov, ktoré sa podielaju na
tolerancii rastlin na pritomnost kovov. Vo vybranych plodinach bude studovat vplyv réznych faktorov na prijem
a akumulaciu iénov kovov, vratane genetického pozadia ¢i pritomnosti mykoriznych hub. Metédami analyz
expresie génov, aktivity enzymov, obsahu chelatujacich metabolitov a bioinformatiky vyhodnoti, ako tieto
procesy spolupracuju pri adaptacii rastlin na toxicitu kovov v prostredi. Experimenty zahrnaju aj analyzy
kinetiky prijmu kovu a jeho distribticiu do nadzemnych casti rastlin na trovni celej rastliny pomocou
radioanalytickych metdd. Cielom prace bude aj nacrtntt nové perspektivy pre kontrolu resp. regulaciu prijmu
kovov rastlinami pre aplikacnt prax.

schvalili:
prof. RNDr. Juraj Krajcovic,
CSc.
Predseda odborovej
komisie doktorandského Studia v Studijnom
programe Molekuldrna bioldgia
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