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5. Zhodnotenie pedagogickej €innosti

Doc. Ing. Stefan Jane&ek, DrSc. je v pedagogickom procese na Katedre biologie (povodne Katedre
biotechnologii) Fakulty prirodnych vied Univerzity sv. Cyrila a Metoda v Trnave od roku 2001.

K jeho vyucovanym predmetom patria (tyzdenne):

Molekuldrno-biologické databdzy — 1. stupen (Bac., 3.r.) — ZS — seminare 2h

Bioinformatika — 1. stupen (Bac., 3.r.) — LS (Aplikovana biologia) — prednasky lh, seminare 2h
Bioinformatika — 1. stupen (Bac., 3.r.) — LS (Biotechnoldgia) — seminare 2h

Pokrocila bioinformatika — 2. stupen (Mgr., 1.1.) — ZS — prednasky 1h, seminare 1h

Proteinovy dizajn — 2. stupen (Mgr., 2.r.) — ZS — prednasky 2h, seminare 1h

Funkcna analyza proteinov a modelovanie — 2. stupenn (PhD.) — LS — prednasky 1h, seminare 1h

Do pedagogického procesu je zapojeny aj vedenim semestralnych projektov, bakalarskych
a diplomovych prac, ako aj Skolitel' doktorandského studia v odbore Molekuldrna biolégia.

Obhdjené bakalarske prace:

1. 2010 — Andrea Kuchtova: Bioinformaticka analyza Skrob-viazucich domén a-amylaz
laktobacilov.

2. 2011 —Miroslav Svréek: Skrob-viazuce domény amylolytickych enzymov.

3. 2013 — Michaela Mojtova: In silico analyza novych a-amylaz schopnych degradovat’ surovy
Skrob.

4. 2016 — Martina Kesel'akova: Prokaryotické 4-a-glukanotransferazy z rodiny GH57 —
sekven¢no-Struktirne Crty a evolucia.

5. 2016 — Anna Kubaniova: Bioinformaticka analyza laforinu u zivo¢ichov — glukénfosfataza
zapojena do metabolizmu glykogénu.

6. 2016 — Nikola Madrova: Doménova evolucia u a-amylaz s katalytickou doménou z podrodiny
GH13_37 a skrob-viazucou doménou z rodiny CBM69.

7. 2016 — Filip Marecek: Amylomaltazy z rodiny GH77 s N-terminalnou doménou — sekven¢no-
Struktarne Crty, evolucia a zvysky potencidlne zapojené do vizby sacharidov.

8. 2016 — Ivana Patrovicova: In silico analyza a-amylazy SusG z Bacteroides thetaiotaomicron
a jej hypotetickych homologov z rodiny GH13 s unikatnou $krob-viazucou doménou
z rodiny CBM58.

9. 2017 — Filip Purgina: a-Glukan vetviace enzymy baktérii a archeénov z a-amylazovej rodiny
GH57.

10. 2018 — Ana Vasica: Enzym trehal6zasyntaza ako ¢len a-amylazovej rodiny GH13.

Obhdajené diplomové prace:

1. 2004 — Martin Machovic¢: Bioinformaticka analyza Skrob-viazucej domény.

2. 2009 — Karol Blesék: Skrob-viazuce domény v post-genomickej ére.

3. 2009 — Katarina Majzlova: Charakterizacia divého typu a mutantu Y39l a-amylazy
z Thermococcus hydrothermalis.

4. 2011 — Zuzana Pukajova: Struktira, funkcia a evolucia a-glukozidaz.

5. 2012 — Andrea Kuchtova: In silico identifikacia katalytickej masinérie v a-amylazovej rodine
GH119.

6. 2013 — Miroslav Svréek: Bioinformaticka analyzy o-amylaz z rodiny GH13.
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7. 2014 — Sona Petrovicova: In silico analyza novej skupiny amylolytickych enzymov z rodiny
GH13 so zameranim na a-amylazu z Bacillus aquimaris.

8. 2016 — Katarina Bajtosova: Archealne a-amylazy termokokov z rodiny GH13 — $pecifické ¢rty
potencialne zodpovedné za ich hypertermostabilitu.

9. 2016 — Ivana Sevcovova: Prokaryotické a-amylazy z rodiny GH57 — sekvenéno-§truktarne &rty
a evolucia.

10. 2017 — Zuzana Janickova: a-Amylazy z rodiny GH13 zavislé na chloridovom aniéne —
sekvencno-struktirne Crty a evolucia.

11. 2018 — Anna Kubéniova: Hl'adanie evolu¢ného pdvodu glukanfosfatazy laforin.

12. 2018 — Nikola Madrova: Unikatne sekvencno-Struktirne ¢rty a evolucné vzajomné vztahy
Skrob-viazucich domén z rodin CBM20, CBM48 a CBMG69.

13. 2018 — Filip Marecek: N-terminalny modul amylomaltdz z rodiny GH77 ako potencidlna Skrob-
viazuca doména.

14. 2018 — Ivana Patrovic¢ova: In silico analyza amylolytickych enzymov vybranych zastupcov
¢revnej mikrobioty.

15. 2019 - Filip Purgina: In silico analyza novej enzymovej skupiny pribuznej archealnym a-
galaktoziddzam v a-amylazovej rodine GH57.

16. 2019 — Barbora Zamocka: Bioinformaticka analyza novej skupiny a-amylaz v rodine GH13
reprezentovanej o-amylazou z halofilného archeéna Haloarcula hispanica.

Pod jeho vedenim bolo tspesne ukoncenych aj 6 rigoroznych konani: Richard Zona, Martin
Machovi¢, Karol Blesak, Katarina Majzlova, Andrea Kuchtové a Zuzana Janic¢kova.

V ramci doktorandského studia doteraz u neho uspesne obhajili zatial’ 6 doktorandi:

1. 2006 — Richard Zona: Bioinformaticka analyza glykozidovych hydrolaz rodiny GH57 a analyzy
SLH motivov.

2008 — Martin Machovi¢: Skrob-viazuce domény v post-genomickej ére a pribuzné moduly.

2011 — Marek Gabrisko: Evolucia a-glukoziddz z a-amyldzovej enzymovej rodiny.

2013 — Karol Blesak: Amylolytické enzymy a Skrob-viazuce domény.

2016 — Andrea Kuchtova: In silico stadium amylaz: sekvencie, $truktary, funkcie, vlastnosti
a evolucia.

6. 2018 — Méria Martinovi¢ova: Unikétne sekvenéno-s§truktirne ¢rty amylolytickych enzymov

z rodiny GH57 a ich evolucia.
V prebiehajiicom Skoleni ma v sti€asnosti 3 doktorandov: Lenka Kerényiova, Zuzana Janickova
a Filip Marecek.

okrwn

Stefan Janedek je na FPV UCM v Trnave garantom bakalarskeho §tidia v odbore Aplikovand
biologia a spolugarantom habilitaného a vymenuvacieho konania v odbore Molekularna biologia.

Potvrdenie sa vydava na zaklade ziadosti zamestnanca ako doklad k inauguracnému konaniu.

S pozdravom,

Prof. RNDr. Juraj Krajcovic, CSc.
veduci Katedry biologie FPV UCM v Trnave
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