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Vedenie alebo tcast na medzinarodnych vedeckych projektoch

H2020
The European Virus Archive Global (EVA-GLOBAL, no. 871029), 2020-2024
rieditel

EU 7RP
Containment of sharka virus in view of EU-expansion (SharCo, no. 204429), 2008-2012
zodpovedny riesitel za VU SAV, workpackage leader

European Regional Development Fund (ERDF)

Combined innovative methods to improve the health status and the quality of regional fruit
production (HUSK0901/1.2.1./0126), 2011-2013

zodpovedny rieditel za VU SAV

COoST

Application of next generation sequencing for the study and diagnosis of plant viral diseases
in agriculture (COST FA1407), 2015-2019

zodpovedny riesitel za VU BMC SAV

COsT

Sustainable production of high-quality cherries for the European market (COST FA1104),
2013-2016
zodpovedny riesitel za VU BMC SAV

COST

Plant virus control employing RNA-based vaccines: A novel non-transgenic strategy (COST
FA0806), 2009-2013
zodpovedny rieitel za VU SAV
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Bilateralne projekty

Francuzsko:

Application of the next-generation sequencing analyses for the detection and
characterization of important viral pathogens of cherries (STEFANIK SK-FR-2013-21), 2014-
2015

zodpovedny riesitel za VU SAV

Francuzsko:

Déterminants viraux responsables du contournement d'une résistance généraliste 3
I'infection par les Potyvirus (STEFANIK SK-FR 01506), 2006-2007

zodpovedny riesitel za VU SAV

Francuzsko:

Evaluation des risques épidémiologiques liés 3 I'émergence de variants du Plum pox virus
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Nemecko:
Symptomauspragung nach Infektion mit Arabis mosaic virus (DAAD/SAV), 2013-2014
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Characterisation of natural recombinant Plum pox virus populations from two
epidemiologically different areas and detection improvement of this emerging pathogen (SK-
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VEGA 2/0030/20

Analyza komplexnosti a vnutrodruhovej diverzity virému polnohospodarskych a
divorastucich druhov rastlin z réznych agroekologickych kontextov.

1.1.2020/ 31.12.2023

zodpovedny riesitel projektu

VEGA 2/0036/16

Molekularna epidemioldgia virusov ovocnych drevin a vini¢a hroznorodého napriec
agroekologickym rozhranim.

1.1.2016 / 31.12.2019

zodpovedny rieditel projektu

VEGA 2/0060/12

VyuZitie genomickych dat hospodarsky déleitych virusov vinica hroznorodého pre
optimalizaciu detekénych technik a vyvoj progresivnych metdd ochrany proti virusovej
infekcii.

1.5.2013 / 31.12.2015

zodpovedny riesitel projektu

VEGA 2/0030/10

Identifikdcia, molekularna variabilita a detekcia hospodérsky vyznamnych virusov vinica
hroznorodého na Slovensku

1.1.2010 f 31.12:2012

zodpovedny riesitel projektu

VEGA 2/7006/27
Geneticka diverzita a molekuldrna epidemioldgia virusov infikujacich plodiny ¢elade

Cucurbitaceae v agroekologickych podmienkach Slovenske;j republiky
1.1.2007 / 31.12.2009

zodpovedny riegitel projektu

VEGA 1/7667/20

Stachtenie marhal a zemolezu, ich agrobiologické a fyzikalno-chemické aspekty zvySovania
urodnosti a kvality

1.1.2000/ 31.12.2003

zodpovedny riesitel projektu za VU SAV
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APVV-20-0015

Moderne "omics" postupy ako efektivne nastroje pre identifikdciu a charakterizaciu
virusovych patogénov strukovin.

1.7.2021 / 30.6.2025

zodpovedny riesitel za VU BMC SAV

APVV-18-0005

Analyza faktorov ovplyviiujicich odpoved plodiny na infekciu potyvirusmi na molekularnej a
bunkovej Urovni.

1.7,2019:/ 30.6.2023

zodpovedny riesitel projektu

APVV-16-0026

Metagenomicky pristup identifikdcie a charakterizacie virusovych ochoreni pri vybratych
druhoch liec¢ivych rastlin

1.7.2017 / 30.6.2021

zodpovedny riegitel za VU BMC SAV

APVV-14-0055

Efektivna diagnostika virusov ohrozujucich produkciu rajéiaka jedlého na Slovensku
1.7.2015 / 30.6.2019

zodpovedny riesitel za VU BMC SAV

APVV-0174-12

Vyvoj inovativnych postupov na charakterizéciu a kontrolu hospodarsky déleZitych a novo sa
objavujucich virusovych patogénov éervenych kdstkovin na Slovensku

1.10.2013 / 30.9.2017

zodpovedny riesitel projektu

APVT-51-0013-04

Analyza biologickych a molekularnych faktorov ovplyviujicich rozsirovanie a adaptaciu
rastlinnych virusov z rodu Potyvirus

1.1.2005 / 31.12.2007

zodpovedny riesitel projektu

APVT-51-0118-02

Funkéna analyza génov kodujicich neétrukturne proteiny rastlinnych virusov rodu Potyvirus
a stanovenie ich molekuldrnej variability

1.8.2002 / 31.7.2005

zodpovedny riesitel projektu
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