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VI.5 - Účasť na riešení (vedení) najvýznamnejších vedeckých projektov alebo umeleckých
projektov za posledných šesť rokov

1.
VEGA 1/0230/24 (2024-2026) - zodpovedný riešiteľ
Názov projektu: Využitie nanoprimingu na zmierňovanie stresu u rastlín počas klíčenia (The use of
nanopriming to mitigate abiotic stress in plants during their germination)



2.
VEGA 1/0525/20, 2020-2023 - zodpovedný riešiteľ
Názov projektu: Funkčná analýza úlohy dehydrínu z Quercus robur L. pri strese na ťažké kovy
(Functional analysis of the role of dehydrin from Quercus robur L. under heavy metal stress)

3.
KEGA 001UCM-4/2022, 2022-2024- zodpovedný riešiteľ
Názov projektu: Implementácia nových vedeckých poznatkov a prístupov do edukačného procesu v
oblasti biotechnológií (Implementation of new scientific knowledge and approaches to the educational
process in the field of biotechnology)

4.
VEGA 2/0035/17, 2017-2019 - zodpovedný riešiteľ
Názov projektu: Štúdium funkcie génov dehydrínov z Arabidopsis thaliana pri tolerancii voči vybraným
typom abiotického stresu (Studying of the function of dehydrin genes from Arabidopsis thaliana in the
tolerance to selected types of abiotic stresses)

VII. - Prehľad aktivít v organizovaní vysokoškolského vzdelávania a tvorivých
činností

VII.a - Aktivita, funkcia VII.b - Názov inštitúcie, grémia

VII.c - Časové
vymedzenia
pôsobenia

Člen zboru expertov v Komisii pre
biologickú bezpečnosť a jej zbore
expertov

Ministerstvo životného prostredia 2021-doteraz

Člen Vedeckej grantovej agentúry
MŠVVaŠ SR a SAV (VEGA) č. 8

Ministerstvo školstva, vedy,
výskumu a športu Slovenskej
republiky

2021-doteraz

Člen Vedeckej grantovej agentúry
MŠVVaŠ SR a SAV (VEGA) č. 8

Ministerstvo školstva, vedy,
výskumu a športu Slovenskej
republiky

2016-2018

VIII. - Prehľad zahraničných mobilít a pôsobenia so zameraním na vzdelávanie
a tvorivú činnosť v študijnom odbore



VIII.a - Názov
inštitúcie

VIII.b -
Sídlo

inštitúcie

VIII.c - Obdobie trvania
pôsobenia/pobytu (uviesť

dátum odkedy dokedy trval
pobyt)

VIII.d - Mobilitná
schéma, pracovný

kontrakt, iné (popísať)

Aarhus University,
Department of
Genetics and
Biotechnology,

Kodaň,
Dánsko

2007- 1 mesiac Štúdijný pobyt v rámci
schémy medzikademická
dohoda SAV -Aarhus
University

Plant Research
International, BU
Genomics

Wageningen,
Holandsko

2002 -2 mesiace štúdijný pobyt v rámci
riešenia projektu
partnerskej organizácie

Plant Research
International, BU
Genomics

Wageningen,
Holandsko

2001 - 3 mesiace štúdijný pobyt v rámci
schémy UNESCO
fellowship

Plant Research
International, BU
Genomics

Wageningen,
Holandsko

1998- 3 mesiace štúdijný pobyt v rámci
riešenia spoločného
projektu INCO-
COPERNICUS

Agricultural
Biotechnology Center

Gödölö,
Maďarsko

1998 -1 mesiac štúdijný pobyt v rámci
riešenia spoločného
projektu INCO-
COPERNICUS

IX. - Iné relevantné skutočnosti
IX.a - Ak je to podstatné, uvádzajú sa iné aktivity súvisiace s vysokoškolským vzdelávaním
alebo s tvorivou činnosťou

- publikačné výstupy v oblasti rastlinných biotechnológií
- sledovanie najnovších vedecko-výskumných trendov v oblasti biotechnológií a ich zapracovanie do
pedagogického procesu
- vedecká spolupráca so zahraničnými vedecko-výskumnými laboratóriami
- zapojenie sa do akcií COST ako MC member (CA15223, FP 0905, FA1006)
- experimentálne zručnosti s analýzami v molekulárno-biochemickom laboratóriu na predchádzajúcom
pracovisku (SAV) a na zahraničných pracoviskách v rámci štúdijných pobytov
- účasť na domácich a zahraničných konferenciách
- písanie, vedenie a riešenie vedecko-výskumných projektov
- podieľanie sa na písaní skrípt a učebných textov
- spolupráca s inými univerzitami na Slovensku (SPU v Nitre a UKF v Nitre)

Dátum poslednej aktualizácie
31.10.2024
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